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序列保守性较高，不能有效分型，但可应用于细菌的

鉴定和系统发育学分析。
理想情况下，所有分型方法的分型能力应该是

100%。高度分辨能力的方法常作为细菌亚型 分 型

的最好方法。理论上，稍微不同的遗传背景的微生

物可以产生难以分辨的带型，有些分辨度过高的方

法会将其他分型方法和流行病学研究证明为一类的

菌株分为不同的种 群。因 此 任 何 一 种 分 型 /指 纹 图

谱分析必须谨慎解释，实践中必须根据其他流行病

学资料进 行 合 理 的 解 释
［9］。许 多 从 事 分 型 和 指 纹

图谱研究的专家推荐同时应用多种分型方法研究大

多数微生物的特征。
3. 3 克洛诺菌属溯源数据库的建立

本研究将不同类型的分析数据和菌株相关信息

作 为 构 建 数 据 库 的 内 容 和 基 础 信 息，采 用

BioNumerics 分析和数据库软件，建立了比较完整的

克洛诺菌 属 ( 生 物 分 型、抗 生 素 敏 感 性 分 型、PFGE
分型、自动化核糖体分型和 16S rDNA 序列) 溯源分

析数据库，为建立我国重要食源性致病菌溯源分析

数据库提供了技术储备。但本数据库中的分离株均

为食品 ( 如 纯 牛 奶、原 料 粉、全 脂 奶 粉、婴 幼 儿 配 方

粉等) 分离株，尚缺乏环境和临床分离株，随着对该

菌研究的深入和扩展，中心实验室将在国家食源性

疾病监测网的网络实验室和临床监测点逐渐加强对

该菌的监测，以便得到更加完善的克洛诺菌属污染

和食源性疾病溯源的有效信息。
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公告栏

中华人民共和国卫生部公告

2009 年 第 19 号

根据《中华人民共和国食品安全法》规定，经全国食品添加剂标准化技术委员会审核，现批准琥珀酸单

甘油酯等 16 种食品添加剂和低聚果糖等 4 种营养强化剂扩大使用范围及使用量。
我部 2006 年第 5 号公告中所列香料品种允许继续使用。
特此公告。
附件: 扩大使用范围及使用量的食品添加剂、营养强化剂品种( 略)
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